RBioMesS - integracja matematykow/statystykow
ze Srodowiskiem biologiczno-medyczno-

-farmaceutycznym

Druga edycja spotkania RBioMesS (R and Bio-informatics/
Medical Statistics) zorganizowana po raz pierwszy w murach
uczelni medycznej odbyta sie 20 kwietnia 2017 r. na Wydzia-
le Farmaceutycznym z OML. Inicjatorami spotkania byli:
Tréjmiejska Grupa Entuzjastéw R oraz Koto Naukowe BIO-MED
Miedzyuczelnianego Wydziatu Biotechnologii UG i GUMed.
Patronat nad wydarzeniem objat prof. Michat Markuszewski,
dziekan Wydziatu Farmaceutycznego z OML GUMed. Podczas
spotkania uczestnicy mieli okazje wystuchac 4 prelekgiji:

1. Analiza danych farmakokinetycznych w ujeciu bayesow-
skim na przyktadzie deksmedetomidyny — dr hab. Pawet Wicz-
ling, prof. nadzw., Katedra Biofarmacji i Farmakokinetyki,
GUMed.

2. Jak biatka wigzq sie do DNA? Rozpoznanie sekwencji
nukleotydowej z punktu widzenia biofizyki obliczeniowej — mgr
inz. Mitosz Wieczér, doktorant Politechniki Gdanskiej, cztonek
zespotu badawczego Jacka Czuby.

3. Analiza danych uzyskanych w wyniku sekwencjonowania
NGS. Bazy danych, narzedzia i programy dostepne online — mgr
Edyta Czajkowska, doktorantka Uniwersytetu Gdarskiego,
Pracownia Inzynierii Genetycznej, cztonek zespotu prof.
Piotra Skowrona.

4. Pakiet R dla specjalnosci biomatematyka/bioinformaty-
ka - przyktady analiz i prac dyplomowych — mgr inz. Michat
Krzeminski, Katedra Rachunku Prawdopodobienstwa i Bio-
matematyki, Wydziat Fizyki Technicznej i Matematyki Sto-
sowanej, Politechnika Gdariska.

Po zakoriczonych prelekcjach, zainteresowani programem

R mogli wzia¢ udziat w bezptatnych warsztatach prowadzo-
nych przez mgr Anne Rybiriska — Wprowadzenie do jezyka R
- analiza oraz wizualizacja danych. Spotkaniu RBioMesS
przewodniczyt prof. Roman Kaliszan z ramienia prof. Micha-
ta Markuszewskiego, ktdry ze wzgledu na odbi6r nominacji
profesorskiej z rak Prezydenta RP nie mogt uczestniczyc¢
w wydarzeniu. Wzieto w nim udziat okoto 80 oséb, gtéwnie

Warsztaty prowadzone przez mgr Anne Rybiriskq — Wprowadzenie
do jezyka R - analiza oraz wizualizacja danych

Od lewej prof. Roman Kaliszan - prowadzqcy spotkanie RBioMesS,
i prelegenci: mgr inz. Mitosz Wieczér, dr hab. Pawet Wiczling,
prof. nadzw., mgr inz. Michat Krzemiriski oraz mgr Edyta Czajkowska

studentéw kierunkéw przyrodniczych i matematycznych,
doktorantéw oraz pracownikéw naukowych GUMed i UG,
ktdrzy na co dzien zajmuja sie analiza danych.

Tematyka wyktadoéw byta bardzo r6znorodna, jednak
wyktadowcy potrafili w sposéb zrozumiaty i ciekawy dla
stuchacza opowiedziec o tym, czym sie zajmuja. Prelegenci
zachecali zainteresowanych do zgtebiania zagadnier doty-
czacych bayesowskich modeli hierarchicznych, proceséw
stochastycznych, dynamiki molekularnej czy narzedzi do
analizy danych pochodzacych z sekwencjonowania NGS.

Celem spotkania byto uswiadomienie osobom, ktére
ksztatca sie na kierunkach przyrodniczych, ze zbieranie ja-
kichkolwiek danych biologicznych jest nierozerwalnie zwia-
zane z umiejetnoscig ich pdzniejszej analizy badz wspotpra-
€3 z osobami, ktore sie w tym kierunku ksztatca. Frekwencja
0s6b uczestniczacych w spotkaniu RBioMesS Swiadczy
o duzej potrzebie integracji srodowiska akademickiego
pracujacego z réznymi rodzajami danych oraz potrzebie
wspdtpracy specjalistow z dziedziny nauk o zyciu z mate-
matykami. Organizatorzy przewiduja kolejna edycje spotka-
nia w kolejnym roku akademickim. m
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